>V‘ Lumiprobe

Life science solutions

QuDye dsDNA HS Assay Kit y
7




Lumiprobe Corparation. All rights reserved.



Contents

English: QuDye dsDNA HS Assay Kit manual ..............cccocovvrvivrnrnnnn, 3-7
Deutsch: Handbuch fiir das QuDye dsDNA HS Kit ...........c.ccoovrveienie 8-12

Pycekuit: WHeTpykumsa k Habopy QuDye dsDNA HS nns onpeneneHis

konmyecTsa AByxuena4euHon OHK ... 13-17



QuDye dsDNA HS Assay Kit manual

The kit is used for quantification of dsDNA with Fluorometer.

QuDye dsDNA HS reagent selectively binds to double-stranded DNA, so nucleotides,
single-stranded DNA, RNA, proteins, and other impurities do not impede the
measurements. All reagents are optimized to perform the measurements with
fluorometer, the measurement range of initial sample DNA concentrations is from
10 pg/ulL to 100 ng/ulL.

Kit components

Kit component Count

12102 13102 52102 53102
100 100 500 500
assays assays assays assays

33010, QuDye dsDNA HS Reagent, 200x,
250 uL

B9650, Quantitative standard, O ng/uL in TE
buffer, 1 mL

B7650, dsDNA guantitative standard, 10
ng/uL in TE buffer, 1 mL

62150, TE buffer, 20x, 5 mL 1 1 — —

33115, Polypropylene tube (0.5 mL thin-
walled transparent), 100 pcs

63010, QuDye dsDNA HS Reagent, 200x,
1.25 mL

(9650, Quantitative standard, O ng/uL in TE
buffer, 5 mL

(7650, dsDNA guantitative standard, 10
ng/uL in TE buffer, 5 mL

N2150, TE buffer, 20x, 25 mL — — 1 1
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Store at 4 °C. Warm to RT before use.

Shelf life 12 months.

I All measurements with QuDye dsDNA HS Assay Kit should be performed at room
temperature (22-28 “C). Before starting, equilibrate all kit’s solutions to room
temperature. Avoid warming the samples, as the sample temperature influences the
measurement results; particularly do not hold the assay tubes in your hands just
before fluorescence measurement with a fluorometer.

Protocol

1.

Prepare 1x TE buffer taking into account that 200 pL of 1x TE buffer will
be required for each sample and for each of the two standards. In order
to do that, dilute 20x TE concentrate 20-fold with deionized water.

Prepare QuDye dsDONA HS dye working solution taking into account that 200 ulL
of dye working solution will be required for each sample and for each of the two
standards. In order to do that, dilute QuDye dsDNA HS reagent concentrate
200-fold with 7x TE buffer.

For example, to measure 3 samples and 2 standards, prepare 200 L x 5 =
1000 ul of 1x TE buffer and 1000 L of dye working solution (mix 5 pl of QuDye
dsDNA HS reagent concentrate and 995 ul of 1x TE buffer).

! It is recommended to use dye working solution within several hours after
preparation. In case of postponed measurements protect prepared dye working
solution from light.

! Use only plastic containers to prepare dye working solution, as QuDye dsDNA
HS reagent can adsorb to glass surfaces, which results in decreasing of the dye
concentration in samples and biases in the measurement results.

Set up two 0.5 ml tubes (thin-walled and optical-transparent) for the standards
and one tube for each sample. Label the tube lids. Do not label the side of the
tube as this can interfere with the sample read.

4. To each of two tubes for standards add 190 uL of QuDye dsDNA HS dye working
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solution and either 10 uL of Quantitative standard, O ng/ul (Standard #1)
or dsDNA quantitative standard, 10 ngjul (Standard #2). Vlortex for
2-3 seconds and centrifuge briefly.

5. To each tube for samples add 180-199 plL of Qulye dsDNA HS dye working
solution and 20—1 L of DNA sample, respectively (the total volume should
be 200 pL). Vortex for 2-3 seconds and centrifuge briefly.

Dilution of the experimental sample is optional and depends on its initial
concentration. The initial sample concentration can vary from 10 pg/l

to 100 ng/jul, however, after diluting with QuDye dsDNA HS dye working solution
the amount of DNA should correspond to the measurement range of fluorometer
(0.2-100 ng of DNA in 200 L of the test sample). Therefore, a sample with the
minimal acceptable initial DNA concentration (10 pg/ul) should be diluted 10-fold
to 1 pgl [put 180 ul of dye working solution and 20 ul of the sample

(10 pg/ul) in the assay tube, which corresponds to 0.2 ng of DNA]. A sample
with the maximal acceptable initial DNA concentration (100 ng/ul) should

be diluted 200-fold [put 199 ul of dye working solution and 1 uL of the sample
(100 ng/mL) in the assay tube, which corresponds to 100 ng of DNA]. However,
avoid using too small volumes when diluting the initial sample in order to maintain
accuracy and precision of your measurements.

6. Incubate all tubes (containing standards and DNA samples) for 3—5 minutes
at room temperature.

7. Perform the fluorescence measurements.
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Fluorescence measurement with a fluorometer

The next steps should be carried out according to the manual of the fluorometer.
Depending on the version of the fluorometer the menu items may differ from the
specified below.

1.

On the Home screen of the fluorometer, choose DNA as the assay type, then
dsDNA High Sensitivity.

The software will automatically switch to the Standards tab. It is recommended
to run fluorometer calibration whenever preparing a new dye working solution.
You can use the previous calibration that you have performed before if all
experiment conditions, including temperature in your laboratory, remain
unchanged. In this case, press No on the Standards tab, and the software will
switch to the Sample tab to measure fluorescence of the experimental samples.
Proceed to item 3.

To run new calibration, press Yes in the Standards tab. Insert the tube
containing Standard #1 into the sample chamber, close the lid, then press Read.
When reading is complete (~3 seconds), remove Standard #1. Insert the tube
containing Standard #2 into the sample chamber, close the lid, then press Read.
When reading is complete, remove Standard #2. When calibration is complete,
the software will proceed to the Sample tab to measure fluorescence intensity
of the experimental samples.

In the Sample tab, insert the tube containing the experimental sample into the
sample chamber, close the lid, then press Read. When measurement is complete,
the software will show the QF value on the screen.

The QF value is DNA concentration after dilution of the initial sample in the assay
tube. Calculate the initial DNA concentration using the formula:

Concentration of DNA in the initial sample (ng/mL) = @F value x 200/V,
where
oV (ul) is volume of the initial sample that was added to the assay tube
(1-20 pLl;
o @F is the measurement result on the fluorometer screen (ng/mL).
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Repeat the procedure for all experimental samples.

To calculate DNA concentration in the initial sample you can also use Dilution
Calculator in the fluorometer.
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Handbuch fiir das QuDye dsDNA HS Kit

Dieses Kit dient der Konzentrationshestimmung doppelstrangiger DNA mit dem
Fluorometer. QuDye dsDNA HS Reagenz hindet selektiv an doppelstrangige DNA,
sodass Nukleotide, einzelstrangige DNA, RNA, Proteine und andere Verunreinigungen
keinen Einfluss auf die Messergebnisse haben. Alle Reagenzien sind fiir die Messungen
mit Fluorometer optimiert, der Messbereich fiir die Ausgangskonzentrationen der
DNA-Proben reicht von 10 pg/ul bis 100 ng/ul.

Bestandteile

Komponente Anzahl

12102 13102 52102 53102
100 100 500 500
assays assays assays assays

33010, QuDye dsDNA HS Reagent, 200x, 250
uL

B9650, Standard / Quantitative standard, 0
ng/ul in TE-Puffer, 1 mL

B7650, dsDNA-Standard / dsDNA quantitative
standard, 10 ng/ul in TE-Puffer, 1 mL

62150, TE-Puffer, 20x, 5 mL 1 1 — —

33115, Polypropylen-Gefa (diinnwandiges
transparentes 0,5 mL), 100 pcs

63010, QuDye dsDNA HS Reagent, 200x,
1.25 mL

(9650, Standard / Quantitative standard, 0
ng/ul in TE-Puffer, 5 mL

67650, dsDNA-Standard / dsDNA quantitative
standard, 10 ng/ul in TE-Puffer, 5 mL

N2150, TE-Puffer, 20x, 25 mL — — 1 1
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Bei 4 °C lagern. Reagenzien vor Gebrauch auf +20 °C temperieren.

Haltbarkeit: 12 Monate.

! Alle Messungen mit QuDye dsDNA HS Kit werden bei Raumtemperatur (22-28 C)
ausgefiihrt. Bringen Sie vor Arbeitsbeginn alle Komponente des Kits auf
Raumtemperatur. Vermeiden Sie die Erwérmung der Proben, denn die Temperatur der
Proben beeinflusst Messergebnisse, insbesondere halten Sie die Réhrchen nicht in den
Hénden unmittelbar vor den Fluoreszenzmessungen mit Fluorometer.

Verfahren

1. Setzen Sie 1x TE-Puffer an, wobei fiir jede Probe und jeden Standard 200 pL
1x TE-Puffer benctigt werden. Den 1x TE-Puffer erhalten Sie, indem Sie 20x
TE Konzentrat mit deionisiertem Wasser 20-fach verdiinnen.

2. Setzen Sie Qubye dsDNA HS Farbstoffarbeitslisung an, wobei fiir jede Probe und
jeden Standard 200 pL Farbstoffarbeitsldsung benétigt werden. Die
Farbstoffarbeitslésung erhalten Sie, indem Sie 200x QuDye dsDNA
HS Farbstoffkonzentrat mit 1x TE-Pufferlisung 200-fach verdiinnen.

Zur Messung von 3 Proben und 2 Standards stellen Sie beispielsweise 200 ul x 5
= 1000 pl 1x TE-Puffer und 1000 ul Farbstoffarbeitsldsung her (legen Sie 5 il
QuDye dsDNA HS Farbstoffkonzentrat und 995 ul 1x TE-Pufferldsung vor).

! Die angesetzte Farbstoffarbeitsldsung ist innerhalb von wenigen Stunden
aufzubrauchen. Erfolgt die Messung nicht sofort, lagern Sie die angesetzte
Farbstoffarbeitslosung lichtgeschiitzt.

! Verwenden Sie zur Herstellung der Farbstoffarbeitslisung ausschlieBlich
Kunststoffgeféle. Ein Glasgefal kann den Farbstoff adsorbieren, was zur
Verringerung der Farbstoffkonzentration in den Proben und Beeinflussung der
Messergebnisse fiihren kann.

3. Bereiten Sie 2 diinnwandige, optisch durchlassige 0,5-ml-Rdhrchen fiir die
Standards und ein Réhrchen je Probe vor. Beschriften Sie die Réhrchendeckel
(nicht jedoch die Réhrchenwand, da dies das korrekte Ablesen der Probe stdren
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kann).

4. Pipettieren Sie in jedes Standardréhrchen 190 ul QuDye dsDNA
HS Farbstoffarbeitslidsung und 10 ul Quantitative standard, O ng/ul
(Standard #1) bzw. dsDNA quantitative standard, 10 ng/ul (Standard #2).
Vortexen Sie fir 2-3 Sekunden und zentrifugieren Sie kurz an.

5. Pipettieren Sie in jedes Probenrdhrchen 180-199 ul QuDye dsDNA
HS Farbstoffarbeitslisung und 20-1 ul DNA-Probe (Das Endvolumen muss
200 L betragen). Vortexen Sie fiir 2-3 Sekunden und zentrifugieren Sie kurz an.

Die Verdiinnung der DNA-Probe ist optional und héngt von der
Ausgangskonzentration ab. Die Ausgangskonzentration der DNA-Proben kann im
Bereich von 10 pg/jul bis 100 ng/ul liegen. Die Endmenge der DNA sollte jedoch
nach Verdinnung der Ausgangsprobe mit QuDye dsDNA HS Farbstoffarbeitsldsung
innerhalb des Messbereichs vom Fluorometer liegen, d. h. 0,2—100 ng in 200 ul
der zu messenden DNA-Probe. Somit muss die Ausgangsprobe mit einer minimal
zulédssigen DNA-Ausgangskonzentration von 10 pg/ul 10-fach auf 1 pg/l verdinnt
werden (mischen Sie dafiir in einem Probenréhrchen 180 ul der
Farbstoffarbeitsidsung und 20 ul der Ausgangsprobe mit 10 pg/ul, was 0.2 ng
DNA entspricht), die Ausgangsprobe mit einer maximal zuléssigen DNA-
Ausgangskonzentration von 100 ng/ul muss 200-fach verdiinnt werden (mischen
Sie dafiir in einem Probenréhrchen 199 il der Farbstoffarbeitsidsung mit 1 ul der
Ausgangsprobe mit 100 ng/ul, das entspricht 100 ng DNAJ. Dabei sollten kleine
Pipettiervolumina zur Verdinnung der Ausgangsprobe vermieden werden, um die
Genauigkeit und Prézision der Messungen zu gewahrleisten.

6. Inkubieren Sie alle Rhrchen (mit Standards und DNA-Proben) fir 3-5 Minuten
bei Raumtemperatur.

7. Fiihren Sie Fluoreszenzmessungen durch.
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Fluoreszenzmessung mit Fluorometer

Fiihren Sie die nachfolgenden Schritte geméal der Anleitung fiir das Fluorometer durch.
Je nach Ausfiihrung des Fluorometers kénnen sich Mendipunkte von den unten
genannten unterscheiden.

1.

Schalten Sie das Gerét ein und wahlen Sie den Mentipunkt DNA, danach dsDNA
High Sensitivity.

Das Gerat offnet automatisch die Registerkarte Standards. Das Fluorometer ist
nach jedem Ansetzen einer frischen Farbstoffarbeitsldsung neu zu kalibrieren. Sie
diirfen aber auch eine zuletzt gespeicherte Kalibrierung benutzen, wenn alle
Messbedingungen inklusive der Temperatur im Labor gleich geblieben sind.
Driicken Sie in diesem Fall No in der Registerkarte Standards. Das Gerat 6ffnet
jetzt die Registerkarte Sample, in der nun die Fluoreszenzmessung der Proben
erfolgen kann. Gehen Sie zum Schritt 3 tber.

Um das Geréat neu zu kalibrieren, driicken Sie in der Registerkarte Standards auf
Yes. Setzen Sie das Rohrchen mit dem Standard #7in den Probenraum ein,
schlieBen Sie den Deckel und driicken Sie Read. Entfernen Sie nach Ablesen der
Messwerte (etwa 3 Sekunden) das Réhrchen mit dem Standard # 1. Setzen Sie
nun das Réhrchen mit dem Standard #2in den Probenraum ein, schliefen Sie den
Deckel und driicken Sie Read. Entfernen Sie nach Ablesen der Messwerte das
Rohrchen mit dem Standard #2. Nach Abschluss der Kalibrierung 6ffnet das
Gerdt die Registerkarte Sample, in der nun die Fluoreszenzmessung der Proben
erfolgen kann.

Setzen Sie das Rohrchen mit der DNA-Prabe in den Probenraum ein, schliefen Sie
den Deckel und driicken Sie Read in der gedffneten Registerkarte Sample. Nach
Abschluss der Messung wird auf dem Display der QF-Wert angezeigt.

Der QF-Wert gibt die DNA-Konzentration nach Verdiinnung der Ausgangsprabe in
einem Probenrghrchen an. Sie kannen die DNA-Konzentration in der
Ausgangsprobe anhand der folgenden Formel berechnen:

DNA-Ausgangsprohenkonzentration (ng/ml) = @F-Wert x 200/V, wo
o V (ul) — Volumen der Ausgangsprabe, das ins Probenrghrchen gegeben
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wurde (1-20 b,
o @F - Messwert auf dem Display des Fluorometers (ng/ml).

Wiederholen Sie den Vorgang fiir alle zu messenden Proben.

Sie kannen die DNA-Ausgangsprobenkonzentration auch tiber den Rechner am
Fluorometer («Dilution Calculator») ausrechnen.
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RU

WHcTpykums k Habopy QuDye dsDNA HS ans
onpeaenexns konnyecTsa apyxuenoyeyron OQHK

HaGop npepHasHayeH Ans onpenenexns KoHUeHTpauuy asyxuenayeyrorn JHK

Ha thnyopumeTpe. bnaropaps cenekTuBHomy cBsidbiBaHuio kpacutens QuDye dsDNA

HS ¢ meyxuenoyeuHor OHK Ha peaynbTaTsl M3MEpeHUs He BIUSET NpUCYTCTBIE B Npo6e
HykneoTaos, opHouenoyeyHon OHK, PHK, 6enkos 1 apyrvx npuveceir. Bee
NoCTaBNsAEMbIE PEareHTbl OMTUMN3MPOBaHbI 11 PaboTbl Ha (hyopuMETpE, [ManasoH
n3vepsiembix koHueHTpaumin OHK coctasnset 10 nr/mkn—100 Hr/MKn Ans nexoaHoro
06pasua.

Cocrae Habopa

Komnonent naGopa Konuvecteo

12102 13102 52102 53102
100 100 500 500
assays assays assays assays

33010, Kpacurens QuDye dsDNA HS / QuDye dsDNA

HS Reagent, 200x, 250 ul. | | - -
B9650, Cranpapt / Quantitative standard, O Hr/mkn B 1 1 o o
TE 6ycpepe, 1 mL

B7650, Cranmapt auHK / dsDNA quantitative 1 1 o o

standard, 10 ng/uL B TE 6ychepe, 1 mL
62150, bycep TE, 20x, 5 mL 1 1 — —

33115, Mpo6upka ToxkocTeHHas (0.5 mL npo3payHbii

nomunponunen), 100 pes - ! - 5
63010, Kpacuens QuDye dsDNA HS / QuDye dsDNA o 1 1
HS Reagent, 200x, 1.25 mL

69650, Cranpapr / Quantitative standard, O Hr/mkns o 1 1
TE 6ycpepe, 5 mlL

57650, Cranpapt auAHK / dsDNA quantitative o o 1 1
standard, 10 ng/uL B TE 6ychepe, 5 mL

N2150, bycpep TE, 20x, 25 mL — — 1 1
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RU

XpaHutb npn Temnepatype +4°C. Mporpets fo +20°C nepen vcnonb3oBaHrem.

Cpok xpaHeHus 12 mecsues.

1 Bce namepenns ¢ ncrnone3osannem Habopa Qubye dsDNA HS gonxHbl nposogntees
npu komHaTHow Temnepatype (22-28 °C). [epen Havanom paboTs! nporpesite Bce
YCTOMb3YEMbIE PACTBOPbLI 10 KOMHATHOV TeMAepaTypsl. Vsberaite Harpesa 06pasLios,
TaK Kak pe3y/ibTaTsl N3MEPEHUN 3aBUCAT OT TEMIEPATYPbI NPObbI, B YCTHOCTY,

He JEDXNTE B PyKax MpoGypKy ¢ 06pa3Lamy HenocpEACTBEHHO NEPEL U3MEPEHNIMU
Ha (hryopumeTpe.

Mpotokon

1.

[MpuroTosbTe 1x TE 6ychep 13 pacyeTa, YTO Ha Kaxblil 06pa3eL v Ha Kaxbii
13 [AByx cTaHpapTos notpedyetcs 200 mkn Gydepa. [ng atoro passeaute 20x
koHyeHTpar TE 6ygepa B 20 pa3 [enoH30BaHHOA BOAON.

MpuroToBbTe pabounit pacteop kpacutens Qubye dsDNA HS w3 pacyeTa, uto
Ha Kaxzbli 06paseL 1 Ha Kax[blil U3 ABYX CTaHOapToB NOTPeByeTcs 0KoNo
200 wmkn. ns atoro passeaute 200x KoHueHTpaT kpacutens Qubye dsDNA
HS B 200 pas 1x TE 6ygepom.

Hanpumep, ans naveperns 3 06pa3os n 2 cTaHqapTos HE0GXOAVUMO NPAroTOBUTS
200 mkn x 5 = 1000 mkn 1x TE 6yghepa v 1000 mkn paboyero pacteopa
kpacutens (cmewaite 5 Mk koHyeHTpara kpacutesns Qubye dsDNA

HS n 995 mkn 1x TE 6ygepa).

! Paboywmii pacTsop KpacuTens PEeKOMEHLYeTCs UCIob30BaTh B TEYEHNE
HECKOIbKVX YACOB 110C/E MPUroToBeHVS. [1pv MpOBEREHN OTCPOYEHHBIX
UMEPEHWV PEKOMEHLYETCS BEPEYL OT CBETA FOTOBbIN PABGOYMI PACTBOP KPACUTENS.

1 [ing rpuroToBriexns pa6oyqero pacTeopa KDacuTens Crosb3yiTe TosbKo
TIACTUKOBYKD 110CYLy. CTeKNISHHES Mocya MOXET COP6YPOBATh HA CBOMX CTEHKAX
KDACHTESTb, YTO MPUBELET K CHUXEHIIO KOHLEHTDALIA KDACUTENIS B 06PA3LIaX

Y VICKEXEHUID PE3YTIbTATOB UMEDEHUI.

3. [oproToBbTe ABE TOHKOCTEHHbIE, ONTUYECKM Npo3payHblie 0,5 Mn nnacTikoBble

Pycckuit - 14



npo6upKn Ansi CTaHAAPTOB 1 MO 0FHON NPOBUPKE st KaXJ0ro N3MEPSEMOro
o6pa3ua. MoanuwmTe KpbIKI Npo6UpoK (He [enaiTe NOMETOK Ha CTEHKaX
npo6rpoK, Tak Kak 3T0 MOXET NPUBECTY K HEKOPPEKTHOMY OMPEAeneHiio
VHTEHCUBHOCTY hryopecLeHLnm).

4. B xaxpyto npo6upky ans cranpaptos Brecute 190 Mkn padoyero pactsopa
kpacuteng QuDye dsDNA HS v 10 mxn crangapta, O Hi/mvkn (cTangapt #1)
v craHgapta auylJHK, 10 Hiymkn (cTaHgapT #2) cooTBETCTBEHHO. [NepemveluaiTe
Ha BopTeKce 2—3 cekyHfbl, C6POCHTE Kannu LEHTPIUAYrpoBaHrEM.

5. B kaxayto npobupky ans obpasuos BHecute 180—199 mkn paboyero pactsopa
kpacureng QuDye dsDNA HS v 20—1 mkn 06pa3ua COOTBETCTBEHHO (KOHEYHbIN
06bEM B kaxnaoi npo6upke gomxeH coctasnts 200 Mkn). Mepemeluaiite
Ha BopTekce 2—3 cekyHbl, CEPOCHTE Kannu LEHTPUYrpoBaHIEM.

PasBeserne vccreqyemoro 06pasuya onuyyMoHabHo 1 38BUCUT OT €ro UCXO[HOM
KOHLEHTpaLMN. VIcXogHas KOHUEHTpaums 06pasya MOXET HaxoauTbCs B NanasoHe
10 nr/mkn—100 Hi/mkn; ogHako nocre passeneHns 06pasya B paboyem pacTeope
kpacureng QuDye dsDNA HS korm4ectso [JHK fonxHo cootsercTBosars
vanasoHy usmepenrus gnyopuvetpa: 0,2—100 wr [JHK 8 200 mkn o6pa3ua ans
n3mepenrus. Taknum 06pasom, 06paseL ¢ MIHIMATbHO [OMYCTUMOI UCXO[HOM
konyerTpayvei JHK 10 mr/mkn crnegyet pasbasute 8 10 pas go 1 nr/mki

(B npobupky g nameperns srecute 180 mkn pabodero pacTsopa kpacutens

n 20 mkn o6pasya 10 mr/mkn, yto coorsercrsyer 0,2 Hr [JHK), a obpasey

€ MaKcUMarbHo [onycTimMov ncxonHoi KoHyenTpayven JHK 100 wi/vikn cregyer
pasbasuts B 200 pas (B npobupky ang uameperus srecute 199 mkn paboyero
pacteopa kpacutens u 1 mkn obpasya 100 Hi/mkn, 4to cootserctayer 100 Hr).

B 10 Xe Bpems cregyer usberatb 1Crosb308aHNs ManeHbkux 06bEMOB rpy
Pa36aBIIeH VCXOAHOI0 00Pa3ya, MOCKO/bKY HETOYHOCTL MUNETYPOBAHUS
MaTIEHbKX 0ObEMOB MOXET CKA3aTLCS HA PE3YITbTATaX N3MEPEHUI.

B. WHky6upyiTe Bce npobupku (copepxalle cTaHaapThl i MCCedyeMble 06pastibl)
3—5 MUHYT Npu KOMHATHOI TEMMEpaType.

7. TpoBenuTe M3MEpPEHIe HTEHCUBHOCTY (hryOpECLIEHLMN.
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RU

W3mepenne MHTEHCMBHOCTH thnyopecyeHLyuu
Ha (hnyopumeTpe

UI3meperne nHTeHCUBHOCTY GhTyOpecLeHL CIELYET BbIMONIHSTb COMIACHO MHCTDYKLN
K gonyopumeTpy. B 3aB1cuMocTy oT BEDCUN QrTyopUMETE MyHKTbI MEHID MOryT
OT/NYATLCS OT NPUBELEHHBIX HIXE.

1. TMocne BknioyeHns npubopa Bui6epute nyHkT DNA, 3atem dsDNA High Sensitivity.

2. MMpn6op aBTOMAaTMYECKN NEpeknioynTes Bo Bknaaky Standards. Mpu kaxaom
HOBOM NMpUroTOBMEHMI PaGoYero pacTeopa KpacuTens pekoMeHAyeTcs NpOBOANTL
HOBYIO KannGpoBKy yoprMeTpa. Bbl MOXeTe BOCMONbL30BATLCS CTapol
KanubpoBkoii, KoTopylo Bbl NpoBoAnnN paHee, eCnv BCE YCNOBNS 3KCTIEPUMEHTA,
BK/II0Yasi TEMNEepaTypy B NaBopaTopiu, 0CTanuch Hen3MeHHbIMU. B Takom cnyyae,
Haxopscb Bo Bknapke Standards, raxvute No, u npu6op nepergeT Bo BKnaaky
Sample 119 M3MEPEHNS HTEHCBHOCTY (OIyOPECLIEHLMI 3KCTIEPUMEHTANbHBIX
06pa3uos. Mepexogute k n. 3.

[ing cHaTUS HOBOW KanNMGpoBKY, Haxopsck Bo Bknaake Standards, HaxmuTe Yes.
lMomecTuTe B rHE300 NPOBYPKY, CONEPXALLYI0 cTaHgapT # 1, 3aKPOWTE KPbILLKY,
HaxmuTe Read. Korga npu6op nposenet namepenie (okono 3 cek), yaanuTe
npoGupky ca craxgaptom # 1. NoMecTuTe B rHE3LNO0 NPOGUPKY, COREPXKALLYIO
craHaapT #2, 3akpoiite kpbiwky, Haxvute Read. Korma npuGop nposeget
N3MEPEHVE, YAANUTE NPOGUPKY co cTaxgapTom #2. MNocne 3aBepLIeHNs
kanubpoBky npubop nepeideT Bo Bknaaky Sample [ns n3mMepeHnst IHTEHCMBHOCTH
hnyopecueHLM aKCNepMEHTanbHbIX 06pa3LoB.

3. Haxopsick Bo Bknaake Sample, nomecTiTe B rHE3[0 Npo6upky
C aKcnepuMeHTarbHbIM 06pa3Liom, 3aKpoiiTe Kpbiluky, Haxvute Read. Mocne
3aBEpLUEHIS N3MEPEHUS MPUBOP MOKaXeT Ha akpaHe 3HaueHne QF.

3Havenne QF npencTasnsieT co6on koHueHTpauwio [HK nocne pas6aBneHus
1CX0AHOr0 06pa3ua B NPpoBYpKe ANs U3MepeHus. PaccunTaiTe NCXOAHYIO
koHueHTpaumio HK no dopmyne:
Konuentpauus {HK B ucxognom o6pasue (hr/mn) = 3navenue QF x 200/V,
roe
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oV (mkn) — o6bem 1cxoaHoro 06pa3ua, koTopbli Bbin J0GaBNeH B NPoBUPKY
ans uamepenus (1-20 mkrn),
o QF — pe3aynbTaT N3MepeHs Ha akpaHe dnyopumeTpa (Hr/mn).

MoBTOPUTE NPOLIEAYPY ANt BCEX 3KCMEPUMEHTaMbHbIX 06Pa3LioB.

[ns pacyeta koHuenTpaummn JHK B ncxogHom o6pasLie Bbl Takxe MoxeTe
BOCMO/b30BaThCs Karnbkynstopom Ha cinyopumetpe («Dilution Calculator»).
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